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CONTROLE DES INFECTIONS

La gestion des doublons d’isolats se conforme aux directives de
l’ONERBA. Elle est disponible dans les 4 rapports suivants:

Recommandation 
ONERBA

Exclusion possible en 
fonction du type de 
prélèvement et/ou du 
service 

Période de 
référence 
minimale = 14 J

MYLA® peut être configuré pour inclure les résultats si l'identification 
de l'organisme est la même et s'il y a des différences dans les 
résultats AST ultérieurs:
 Une différence Majeure = interpretation passant de S        R pour un 

antibiotique.
• Entre 1 et 3 differences majeures possibles.

 Une différence Mineure = interpretation passant de S       I ou I         R 
pour un antibiotique.

• Entre 0 et 5 différences mineures possibles.

DEDOUBLONNAGE ONERBA*

*ONERBA : Observatoire national de l’épidémiologie de la résistance
bactérienne aux antibiotiques.

Modifier le seuil  
mini. d’isolats
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CONTROLE DES INFECTIONS

Etablir la liste des suspicions d’infections liées aux soins sur une
période donnée.
Une suspicion d’infection liée aux soins est définie comme la
détection et l’identification d’un germe au moins 48 heures après la
date et heure d’admission du patient.
 1 format

INFECTIONS LIEES AUX SOINS

Exemple

Données disponibles après 21H
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CONTROLE DES INFECTIONS

Détecter et notifier des patients avec un germe multi-résistant.
 3 formats

 Quelle est la répartition des Staphylococcus multi-résistants pour
chaque établissement?

 Quel est le nombre de SARM par patient et par prélèvement pour le 1er

trimestre ?

BMR

Exemples

Revue BMR obligatoire
Données disponibles après 21H

MYLA_AS_202011_GUS RAPPORTS STATSTIQUES_DWH 4.5_V0
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CONTROLE DES INFECTIONS

Extraire une liste de patients, pour lesquels une BMR a été détectée et
validée.
 1 format

 Quelle est la liste de patients ayant un BMR sur un jour X, par service ?

BMR PAR PATIENT 

Exemple

 Quelle est l’évolution des Staphylococcus multi-résistants sur une
année ?

Revue BMR obligatoire
Données disponibles après 21H
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CONTROLE DES INFECTIONS

Faire une analyse de tendance sur les % de sensibilité ou de résistance
sur une période donnée et sur différents critères: germes,
établissements, catégories de prélèvement.
 6 formats

ANTIBIOGRAMME

Exemples

 Quelle est l’évolution de la sensibilité aux antibiotiques du
Pseudomonas aeruginosa pour les carbapénèmes, les aminosides, la
ceftazidime et la pipéracilline/tazo ?
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CONTROLE DES INFECTIONS

ANTIBIOGRAMME

Exemples

 Quel est le pourcentage de sensibilité des germes aux molécules par
établissement ?
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CONTROLE DES INFECTIONS

Extraire par germe la proportion des résultats S / I ou R sur des
molécules et une période donnée. Donne une vue consolidée de
l’efficacité des molécules.
 1 format

CUMULATIF PAR INTERPRETATION

Exemple

 Quelle est la sensibilité aux antibiotiques des Pseudomonas
aeruginosa sur une période X ?
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CONTROLE DES INFECTIONS

Avoir la distribution des valeurs de CMI pour une combinaison
germe/antibiotiques donnée. Permet de suivre l’évolution de la
résistance bactérienne dans le temps.
 1 format

CUMULATIF PAR CMI

Exemple

 Quelle est la distribution des CMI par antibiotiques pour E.coli sur
une période donnée ?

Affichage 
CMI 50 et/ou 

CMI 90

Distribution des valeurs de CMI
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CONTROLE DES INFECTIONS

Exporter des résultats d’identifications et d’antibiogrammes avec les
phénotypes de résistance associés, sur une période donnée, en
format csv.

EXPORT ID/AST

Exemple

 Comment réaliser un export pour le CONSORES pour l’année 2018 ?

MYLA_AS_202011_GUS RAPPORTS STATSTIQUES_DWH 4.5_V0

1- renseigner la période et ajuster la mise en page

4- Procéder à l’ajustement selon le format CONSORES

2- Cliquer sur

3- Exporter en format csv

Pour plus de détails, voir procédure jointe: MYLA_1901_EXPORT CONSORES_V0
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CONTROLE DES INFECTIONS

Avoir le pourcentage de chaque germe identifié par le laboratoire sur
une période donnée. Une analyse de tendance est également possible.
 2 formats

OCCURRENCE DE GERMES

Exemples
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CONTROLE DES INFECTIONS

Avoir le pourcentage de chaque phénotype identifié par le système
VITEK2 sur une période donnée.
 1 format

OCCURRENCE DE PHENOTYPES

Exemples

MYLA_AS_202011_GUS RAPPORTS STATSTIQUES_DWH 4.5_V0
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SUIVI QUALITE DES HEMOCULTURES

Rappel

MYLA® propose 6 rapports et un 
compteur de suivi des flacons qui 
répondent aux recommandations 

du QUAMIC* édition 2019.

Synthèse des indicateurs proposés p.176 – Chapitre 17 – QUAMIC 2019
*QUAMIC: Comité de qualité de la société Française de Microbiologie.

1. Contaminants hémoculture

2. Volume d’hémoculture

3. Taux de positivité

4. Temps de détection 

5. Utilisation des flacons

6. Occurrence du germe

7. Compteur de suivi des flacons

ETAPE DE 
TRAITEMENT INDICATEUR MYLA® FREQUENCE 

D’EVALUATION

Pré-analytique

Volume de sang par flacon ou par épisode Périodique

Proportion de contamination ( faux positifs 
diagnostiques) Périodique

Taux d’occupation de l’automate, fréquence de 
saturation de l’automate ( nbr de jours cumulés par 

exemple)

Périodique

Analytique 
(qualification 

continue)

Proportion de flacons positifs par compartiment 
d’automate Trimestrielle

Epidémiologie de groupes bactériens « sentinelle », à 
choisir en fonction du recrutement du laboratoire 

(anaérobies par exemple)
Annuelle

Proportion de faux positifs analytiques NA Périodique

Post-
analytique

Vérification d’une communication appropriée des 
résultats aux prescripteurs (à chaque étape du 

diagnostic, délais, traçabilité)
Oui Périodique

1

2

3

4

5

6

7

1

2

6

7

7

7
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SUIVI QUALITE DES HEMOCULTURES

Suivre la proportion de contaminations des flacons par service et/ou
par préleveur (faux positifs diagnostiques).
 4 formats

Exemples

 Comment mettre en évidence les contaminations des flacons par
unité de soins ?

Revue Contaminants obligatoire
Données disponibles après 21H

CONTAMINANTS HEMOCULTURE

Taux de contamination maximum acceptable = 2% .

MYLA_AS_202011_GUS RAPPORTS STATSTIQUES_DWH 4.5_V0
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SUIVI QUALITE DES HEMOCULTURES

Mesurer et suivre le volume de sang moyen prélevé dans les flacons par
service et/ ou par préleveur.
 5 formats

VOLUME D’HEMOCULTURE

Exemples

Mesure du volume
sur l’instrument

BACT/ALERT ®VITUO®

 Quelle est la répartition du remplissage des flacons par service ?

MYLA_AS_202011_GUS RAPPORTS STATSTIQUES_DWH 4.5_V0
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SUIVI QUALITE DES HEMOCULTURES

VOLUME D’HEMOCULTURE

Exemples

 Quelle est la tendance hebdomadaire du remplissage des flacons
pour le service de cardiologie ?

 Quelle est l’occurence des différents volumes de sang prélevés ?

Cliquer sur le diagramme pour obtenir 
la liste des analyses correspondantes.
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SUIVI QUALITE DES HEMOCULTURES

Suivre la proportion de flacons positifs par service et par établissement.
 4 formats

TAUX DE POSITIVITE

Exemples

Cliquer sur le diagramme pour obtenir la 
liste des analyses correspondantes.
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SUIVI QUALITE DES HEMOCULTURES

Obtenir le temps de détection moyen par germe isolés et par types de
flacons d’hémocultures.
 1 format

TEMPS DE DETECTION

Exemples

Ajuster les critères de sélection afin d’exploiter le temps de détection: 
 par établissement
 par catégories de prélèvement ( voie veineuse, cathéter..) 

MYLA_AS_202011_GUS RAPPORTS STATSTIQUES_DWH 4.5_V0
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SUIVI QUALITE DES HEMOCULTURES

Obtenir le nombre total de flacons prélevés par épisode de 
prélèvement pour chaque patient et par établissement.
 1 format

UTILISATION DES FLACONS

Exemples

Nom du patient ID patient ID échantillon

Date de 
prélèvement

Pour modifier le rapport,
exporter le en format csv. 

MYLA_AS_202011_GUS RAPPORTS STATSTIQUES_DWH 4.5_V0
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SUIVI QUALITE DES HEMOCULTURES

Suivre l’évolution du % des flacons contaminés par service et/ou par
préleveur.
 2 formats

OCCURRENCE DU GERME

Exemples

Sélectionner le type de 
prélèvement hémoculture

 Quelle est mon écologie bactérienne sur une période donnée pour
les hémocultures ?

Cliquer sur le diagramme pour obtenir la liste des analyses correspondantes.
MYLA_AS_202011_GUS RAPPORTS STATSTIQUES_DWH 4.5_V0
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ACTIVITE DU LABORATOIRE

Obtenir la consommation de réactifs suivant les critères de sélection:
Cartes d’identifications VITEK®2
Cartes d’antibiogrammes VITEK®2
Dépôts VITEK®MS
Flacons d’hémocultures BACT/ALERT®

Méthodes manuelles

OCCURRENCE DE TESTS

Exemples

 Quelle est ma consommation de réactifs pour les hémocultures sur
un établissement et une période donnée ?

Cliquer sur le diagramme 
pour obtenir la liste des 
analyses correspondantes.
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ACTIVITE DU LABORATOIRE

Avoir la proportion de résultats positifs en fonction du type de
prélèvement et par établissement .
 1 format par établissement

ACTIVITE GLOBALE

Exemples

Analyse des données: sur 
résultats d’identifications 

seuls ou avec antibiogramme.

 Quel est le pourcentage de résultats positifs par types de
prélèvement, sur une période donnée ?
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ANNEXES:

 MYLA_AS_202011_INDICATEURS QUALITE HEMOCULTURE V1

 MYLA _AS_201901_EXPORT CONSORES_V0
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MYLA® Statistique offre la possibilité d’extraire les données de résistance 
bactérienne aux antibiotiques sur une période donnée, sous format Excel . 


 


   Procédure 
 


Dans le tableau d’activité des rapports statistiques, sélectionnez le rapport Export ID / AST : 
 
 
 
 
 


 
Cliquer sur l’icône, pour créer un nouveau rapport, puis indiquer le nom du rapport : 
 
     
 
 
Au niveau des filtres sur la droite, renseigner la période et ajuster la mise en page : 


 
 
 
 
 


 
 
 
 
 


 
 
 
 
 


MYLA® V4.7  
 


 CONSORES – Export des données 
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Cliquer sur pour générer le rapport. 
 
Quelques instants après, le rapport s’affiche : 
 
Cliquer sur :  
 
La liste de résultats s’affiche, cliquer sur Exporter les résultats : 
 


 
 
Sélectionner le format Excel et cliquer sur exporter: 
 


 
 
Le fichier CrViewer se télécharge, ouvrer et activer la modification : 


 
Procéder à l’ajustement selon le format CONSORES : 
 


• Supprimer les colonnes NOM / PRENOM / SEXE 
• Déplacer la colonne « service » sur la colonne A 
• Supprimer la colonne « établissement » ( Institution ) 
• Dans la colonne Date de prélèvement : supprimer l’heure 
• Pour les phénotypes de résistance, filtrer la colonne « MDRO type » afin de créer 3 colonnes : 


 BLSE 
 CEPHALOSPORINASE 
 CARBAPENEMASE 


• Pour chaque molécule, conserver uniquement les résultats interprétés : S / I / R. 
Exemple : 


 Format de date JJ/MM/AAAA 
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Le compteur de suivi des flacons - MYLA® offre la possibilité d’extraire les indicateurs suivants: 


 Volume de sang prélevé par flacon 
 Délais d’introduction du flacon dans l’automate 
 Identification de la cellule d’incubation du flacon 
 Temps de chargement du flacon 
 Temps de détection bactériologique 
 Germe identifié ( uniquement si l’identification est transmise à MYLA® ) 


   
• Comment extraire ces indicateurs ? 


 
Dans le tableau d’activité du superviseur, vous disposez du compteur de suivi des flacons d’hémocultures : 
 
 
 
 


 
 
 
 
    
 


 
 
 


 1- Temps moyen de chargement d’un flacon : différence entre la date/heure de chargement et la 
date/heure de prélèvement. Si cette dernière n’est pas transmise par votre SIL, il s’agit de la différence 
entre la date/heure du chargement et la date/heure de réception de la demande. 


 
 2- Temps moyen de détection bactériologique. 
 
 3- Temps moyen de déchargement des flacons positifs.  
 
 4- Nombre de flacons traités pendant la période préconfigurée et bouton permettant d’accéder à 


l’écran des flacons chargés. 


MYLA® V4.7  
 


HEMOCULTURES – INDICATEURS QUALITE 
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• Cliquer sur le bouton du compteur du suivi des flacons 
 
L’écran « flacon chargés » s’affiche, sur les 30 derniers jours (période modifiable dans la « configuration système ») : 
 


 
• Pour modifier les critères de recherche, cliquer sur la flèche  
 


 
• Définir la période, le type de flacon et de résultat, puis cliquer sur  
 
• Les données s’affichent , cliquer le bouton exporter 
 
 
 
• Ce message s’affiche, cliquer sur OK 
 
 
 


 
 


 
 
• Le rapport est en cours d’élaboration : 


 
 
 
 
 
• Cliquer sur Télécharger 


 
• Ce message s’affiche, cliquer sur OK 
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• Enregistrer le fichier sur votre ordinateur au format csv. 


 
• Pour avoir le détail du dernier export, cliquer sur 


  
 
Exemple de fichier correspondant au système BACT/ALERT ®3D: 
 


 
 Données disponibles :  


 Identifiant de la cellule d’incubation (CELL_ID) 
 Type de flacon (BOTTLE_TYPE)  
 Résultat (RESULT_STATUS) 
 Temps de chargement (TIME_TO_LOAD) 
 Temps de détection bactériologique (TIME TO DETECTION)  
 Temps de déchargement (TIME _TO_UNLOAD)  


 Germe identifié (ORGANISM) : uniquement si les identifications sont intégrées dans MYLA®. 


 
 Données non disponibles : Mesure du volume de sang prélevé et numéro de lot du flacon. 


 
 
Exemple de fichier correspondant au système BACT/ALERT


 
® VIRTUO


 
® :  


 
 Données disponibles :  


 identifiant de la cellule d’incubation (CELL_ID) 
 Type de flacon (BOTTLE_TYPE) 
 Mesure du volume (BOTTLE_VOLUME) 
 Numéro de lot du flacon ( LOT_NUMBER) 
 Alarme niveau de remplissage H* et L* (INFOS) 
 Résultat (RESULT_STATUS) 
 Temps de chargement (TIME_TO_LOAD) 
 Temps de détection bactériologique (TIME TO DETECTION) 
 Temps de déchargement (TIME _TO_UNLOAD) 


 Germe identifié (ORGANISM) : uniquement si les identifications sont intégrées dans MYLA®. 


 
*H = High, Niveau dépassant la limite acceptable. 
*L= Low, Niveau en dessous de la limite acceptable. 
 


  


 





		 Volume de sang prélevé par flacon

		 Délais d’introduction du flacon dans l’automate

		 Identification de la cellule d’incubation du flacon

		 Temps de chargement du flacon

		 Temps de détection bactériologique

		 Germe identifié ( uniquement si l’identification est transmise à MYLA® )



